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B EEMT N5 D00 FRICH T 5N 5. 3Ll E) &V 5IH. A v.: Arthroderma vanbreuseghemii, T. m. i.:
Trichophyton mentagrophytes var. interdigitale, T. ton.: T. tonsurans, A. s.: A. simii, T. m. q.: T. mentagrophytes var.

quinckeanum, A. b. AmEu: A. benhamiae, Americano-European race, A. b. Af: A. benhamiae, African race, T. m. e.:

T. mentagrophytes var. erinacei, T. con.: T. concentricum, T. ver.: T. verrucosum, T. viol.: T. violacewm, T. r.: T. rubrum,

E. f.: Epidermophyton floccosum.
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